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ABSTRACT 

Jeevamrutha is a traditional organic bioformulation used for several decades by farmers. It is 

prepared using locally available resources such as cow dung, cow’s urine, jaggery, pulse flour, 

soil, and water. Though jeevamrutha is said to possess various beneficial properties related to soil 

and plant health, till date detailed studies highlighting its microbial dynamics, functional properties 

and long-term field studies are lacking. To address several issues associated with jeevamrutha, the 

present study was carried out under five objectives to understand jeevamrutha preparation, 

structural and functional diversity of microbes and their role in promoting plant growth and soil 

fertility. Further, long-term field studies were conducted to understand the impact of jeevamrutha 

application on soil and plant health.  

A field survey was conducted at several places in India, during which a questionnaire comprising 

19 questions about jeevamrutha was used to document farmers’ opinions/experiences related to its 

use. The survey's significant finding was that most farmers use jeevamrutha as it is low cost, 

prepared using local resources, and organic. However, due to the lack of scientific validation of 

jeevamrutha, young farmers showed apprehension regarding its future use. The survey was 

followed by physicochemical and microbial characterization of jeevamrutha in the laboratory. The 

pH, EC, TDS, DO, C/N ratio, protein, microbial load, and activity was assessed for 12 days of 

jeevamrutha incubation. It was found that, as the incubation progressed, a pH decline was observed 

along with an increase in EC value. 

Further, the microbial characterization revealed that jeevamrutha is a fermentative product 

harboring various microbes dominated by Lactobacillus spp. During incubation, bacterial 

succession happens, facilitating the survival of only those microbes that can withstand the unique 

physico-chemical and biological conditions of jeevamrutha. Moreover, metagenomics, 

metabolomics, and proteomics analysis of eight-day old jeevamrutha revealed the presence of 

phylum Firmicutes, Bacteriodetes, and Proteobacteria as the dominant microbial communities. 

The presence of bacteriophages, fungi, and unclassified microbes in jeevamrutha indicated its 

diversity and potential for further research. Further, various metabolites such as lactic acid, 

ascorbic acid, caproic acid, succinic acid, etc. and proteins such as chaperone proteins, heat shock 

proteins, elongation factor-Tu, etc. were found in jeevamrutha. The diverse microbial communities 

and the metabolites and proteins present in jeevamrutha were reported to promote plant and soil 

health directly or indirectly. 
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Moreover, field experiments were conducted to understand the impact of long-term jeevamrutha 

application on soil parameters such as soil organic carbon (SOC), pH, microbial load, and water 

holding capacity (WHC). It was found that jeevamrutha application along with basal application 

of farmyard manure (FYM) for four consecutive years increased the SOC and microbial load, 

thereby improved the soil quality and fertility. Further, jeevamrutha application along with FYM 

was found to increase growth of medicinal plant Centella asiatica and enhanced the yield from the 

102 to 120 kg/acre. Overall, the present study is an attempt to scientifically validate jeevamrutha 

and evaluate its impact on soil health upon long-term application.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



साराांश 

    जीवामतृ एक पारंपररक जैववक बायोफॉर्मययलेूशन है जजसे ककसानों द्वारा कई दशकों से 
उपयोग ककया जाता रहा है। इसे स्थानीय संसाधनों गोबर, गोमयत्र, गुड़, वपसी हुई दाल, ममट्टी 
और पानी के द्वारा तैयार ककया जाता है। यद्यवप जीवामतृ के बारे में कहा जाता है कक 
इसमें ममट्टी और पौधों के स्वास््य से संबंधधत ववमिन्न लािकारी गुण होते हैं, लेककन इसके 
सयक्ष्मजीवी गततकी, कायाूत्मक गुणों और ममट्टी और पौधों के स्वास््य पर जीवामतृ के 
उपयोग का दीर्कूामलक प्रिाव सर्मबंधधत गहन अध्ययनों और वैज्ञातनक प्रमाणणकता की कमी 
है। तथैव वतमूान अध्ययन को पांच उद्देश्यों के द्वारा जीवामतृ उत्पादन, जीवामतृ में 
सयक्ष्मजीवों की संरचनात्मक और कायाूत्मक ववववधता और ममट्टी और पौधों के स्वास््य में 
सुधार में उनकी ियममका को समझने के मलए ककया गया है। इसके अलावा, ममट्टी और पौधों 
के स्वास््य पर जीवामतृ के उपयोग का दीर्कूामलक प्रिाव को व्यापक रूप से समझने के 
मलए खेती आधाररत अध्ययन िी ककए गए। 

    सवपू्रथम जीवामतृ के उपयोग से सर्मबंधधत ककसानों की राय/अनुिव जानने के मलए 
िारत में कई स्थानों पर 19 प्रश्नों की प्रश्नावली के द्वारा एक सवेक्षण ककया गया। सवेक्षण 
में अधधकांश ककसानों ने स्वीकार ककया कक पारंपररक, जैववक और कम लागत में स्थानीय 
संसाधनों से बनने की वजह से वो जीवामतृ का उपयोग करते हैं। हालांकक, जीवामतृ की 
वैज्ञातनक मान्यता की कमी के कारण, युवा ककसानों ने इसके िववष्य के उपयोग के प्रतत 
आशंका व्यक्त ककया। सवेक्षण के बाद प्रयोगशाला में जीवामतृ के िौततक-रासायतनक और 
सयक्ष्मजीवों की संरचनात्मक और कायाूत्मक वववरण प्राप्त ककया गया। इसके मलए जीवामतृ 
सैंपल के 12 ददनों के इन्क्ययबेशन के दौरान pH, EC, TDS, DO, C/N अनुपात, प्रोटीन, और 
सयक्ष्मजीवों की उपजस्थतत और उनकी गततववधध का मयलयांकन ककया गया। इन्क्ययबेशन अवधध 
के दौरान pH में कमी और EC में वदृ्धध दज ूकी गई।  

    इसके अलावा, सयक्ष्मजीवों की उपजस्थतत और उनकी गततववधध के मयलयांकन से पता चला 
कक जीवामतृ एक ककण्वक उत्पाद है जजसमें लैक्टोबैमसलस बहुतायत मात्रा में उपलब्ध होता 
है। इन्क्ययबेशन के दौरान केवल जीवामतृ की अनयठी िौततक-रासायतनक और जैववक जस्थततयों 
में जीववत रह सकने वाले बैक्टीररया ही पनपते हैं। इसके अततररक्त, 8 ददनों के इन्क्ययबेशन 
के बाद जीवामतृ के मेटागेनोममक्स, मेटाबोलाममक्स और प्रोदटओममक्स अध्ययनों से जीवामतृ 
संयोजन में फाइलम फममकू्ययट्स, बैक्टीररयोडेट्स, और प्रोटोबैक्टीररया प्रचुर मात्रा में मौजयदगी 



का पता चला। साथ ही बैक्टीररयोफेज, कवक और अवगीकृत सयक्ष्मजीवों की उपजस्थतत से 
जीवामतृ में जदटल सुक्ष्मजैव ववववधता और आगे के शोध की जरुरत का पता चलता है। 
इसके अलावा, जीवामतृ में ववमिन्न मेटाबोलाइट्स जैसे कक लैजक्टक एमसड, एस्कॉर्बकू एमसड, 

कैप्रोइक एमसड, स्ययमसतनक एमसड, आदद और प्रोटीन जैसे कक चैपरोन प्रोटीन, हीट शॉक प्रोटीन, 

आदद िी पाए गये। जीवामतृ में मौजयद ववववध सयक्ष्मजीव, मेटाबोलाइट्स और प्रोटीन 
एक्सोपॉलीसेकेराइड प्रत्यक्ष और अप्रत्यक्ष रूप से ममट्टी के स्वास््य और पौधों के पोषण के 
मलए लािकारी होते हैं। 

    जीवामतृ उपयोग का ममट्टी के pH, जल धारण क्षमता, मदृा जैववक काबनू, सयक्ष्मजीवों की 
उपजस्थतत और उनकी गततववधध जैसे मापदंडों पर दीर्कूामलक प्रिाव का आकलन के मलए 
खेती आधाररत अध्ययन ककए गए। प्रायोधगक अध्ययन में पाया गया कक लगातार चार वषों 
तक खेत में जैववक खाद के साथ जीवामतृ के प्रयोग से मदृा जैववक काबनू, सयक्ष्मजीवों की 
उपजस्थतत में वदृ्धध हुई, जजससे ममट्टी की गुणवत्ता और उवरूता में सुधार हुआ। इसके 
अलावा, जैववक खाद के साथ जीवामतृ के उपयोग औषधीय पौधे सेंटेला एमशयादटका के 
ववकास के मलए अनुकय ल पाया गया और उपज 102 ककलोग्राम प्रतत एकड़ से बढ़कर 120 

ककलोग्राम प्रतत एकड़ हो गई। वतमूान अध्ययन जीवामतृ को वैज्ञातनक रूप से मान्य करने 
और ममट्टी और पौधों के स्वास््य पर जीवामतृ के उपयोग के दीर्कूामलक प्रिाव का 
मयलयांकन करने का यह पहला प्रयास है। 
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